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Introducere 
 

Pesta porcină africană (PPA) reprezintă o amenințare majoră la adresa 

sănătății suinelor și a securității alimentare în Europa și la nivel global [1, 2, 3, 

4, 5, 6, 7, 8, 9, 10, 11]. 

 Transmisia virusului poate fi influențată de vectori mecanici, precum 

insectele hematofage și nehematofage. Interpretarea corectă și rapidă a datelor 

RT-PCR este esențială pentru diagnostic și răspuns epidemiologic.  

Acest proiect își propune utilizarea Inteligenței Artificiale (AI) pentru 

automatizarea și îmbunătățirea analizei acestor date, dar și pentru modelarea 

riscului vectorial asociat răspândirii virusului PPA. 

Obiective 
 

• Automatizarea interpretării valorilor Ct din RT-PCR pentru detecția 

eficientă a ADN-ului viral. 

• Modelarea riscului epidemiologic asociat vectorilor mecanici (insecte 

hematofage și nehematofage). 

• Dezvoltarea unui model AI de alertă timpurie bazat pe date moleculare și 

de mediu. 

• Compararea performanței modelului AI cu metodele tradiționale de analiză 

PCR. 
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Rezultate (preliminare – etapa 1 (iulie, 
2025)) 
 

• A fost realizată curățarea și integrarea datasetului provenit din focare PPA 

(anii 2020, 2021, 2023). 

• Directorul de proiect a participat la programul de training organizat de 

Imperial College London (One Health - Vector-Borne Disease Hub), în perioada 

4-6 iunie 2025, câștigând un fellowship internațional. 

• Directorul de proiect a participat la prezentarea rezultatelor preliminare 

(etapa 1) în cadrul sediul Academiei Oamenilor de Știință din România, în data 

de 15 iulie 2025. 

• Au fost inițiate activitățile de dezvoltare și testare ale algoritmilor de 

Machine Learning pentru interpretarea valorilor Ct. 

 

Concluzii 
 

Proiectul este în desfășurare conform calendarului propus. Primele 

rezultate susțin fezabilitatea abordării AI pentru analiza RT-PCR și sugerează 

valoarea adăugată a corelării entomologice și climatice.  

Etapa următoare va include validarea modelelor AI și generarea de hărți 

de risc predictiv. Activitățile derulate contribuie semnificativ la obiectivul general 

al proiectului și la consolidarea cercetării interdisciplinare în domeniul sănătății 

animalelor (Tabel 1). 
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Obiectiv asumat în 
propunerea de proiect 

Status 
(iulie 
2025) 

Observații / Detalii 

1. Automatizarea analizei RT-PCR 
(valori Ct) 

În curs Algoritmi ML testați pe probe din 
2020–2023 

2. Model AI pentru vectori 
mecanici 

În curs Grupare vectori în funcție de 
specie și localizare; analiză 
preliminară vectori semnificativi 

3. Sistem de alertă timpurie AI Nu a 
început 

Etapă programată pentru 2026, 
după validare modele 

4. Comparare AI vs. metode 
tradiționale 

Nu a 
început 

Se va realiza după calibrare 
completă modele AI 

5. Hărți AI de risc epidemiologic Nu a 
început 

Preconizat pentru semestrul II 
2025 

6. Publicare și diseminare Parțial Manuscris în pregătire, participare 
la training internațional (Imperial 
College London) 

Tabel 1: Progresul realizat față de obiectivele propuse 
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