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• Un articol publicat în Frontiers in
Genetics, secțiunea Genetics of 
Common and Rare Diseases 

• AIS = 0.937 (Q2)

• Factor de impact = 2.8

Publicații



Contextul genomic



Contextul genomic

• Inserție P{lacW} la coordonatele genomice 3L:18996755-18996762

• Un total de 12 inserții ale transpozonilor derivați din P-, PBac- și MiMIC- au fost raportate pentru gena

CG18135

• Inserția P{lacW}CG18135.MZ4CM3 și alte patru inserții ale transpozonilor derivați din P- sunt suprapuse sau

în apropierea modului reglator în cis CRM14763



Contextul genomic

• Analiza XSTREME (MEME Suite) a indicat prezența unor situsuri de legare pentru factorii de

transcriere SP1/KLF

• Motivul de legare al factorilor de transcriere SP1/KLF are secvența de nucleotide

AGCCAGGCCCTCGCC și conține secvența țintă a transpozonului (subsecvența CCCTCGCC)



• Factori de transcriere din SP1/KLF precum Sp1, buttonhead și cabut (cbt) au rol de
activatori sau represori în procese de dezvoltare

• Activarea anormală a cbt poate explica parțial:

➢ fenotipul specific al aripilor observat în mutanții imago escaper

➢ mecanismul de control al mușchilor implicați în zbor și locomoție

➢ reglarea numărului de depresori dorsali ai mușchilor implicați în salt

➢ comportamentul sedentar și mișcările spasmotice ale mutanților escaper

• Omologii cbt la om sunt KLF10 și KLF11 și sunt implicați în:

➢ metabolismul energenic

➢ proliferarea, diferențierea și apoptoza celulară mediată de TGF-β

Context genomic



Caracterizarea indivizilor escaper (raportare 2)



Caracterizarea indivizilor escaper (raportare 2)



Test de complementație genică



Mobilizarea inserției P{lacW}CG18135.MZ4CM3



• Indivizi selectați:

➢ CG18135P{lacW}CG18135?/ TM6B, Tb, Hu, e → proba B

➢ CG18135P{lacW}CG18135 / TM6B, Tb, Hu, e → proba C

• Extracție ADN cu kit-ul Wizard Genomic DNA Purification kit (Promega)

• Amplificare multiplex cu:

➢ 1 primer specific pentru capetele invers-repetate ale transpozonului P{lacW} → MM11

➢ 2 primeri specifici pentru regiunea genomică din aval de inserție → SF și LR

Evaluarea exciziei transpozonului prin PCR



Evaluarea exciziei transpozonului prin PCR

B C



• Investigații in silico 

• Teste de 
complementație 

• Cross-uri de reversie 

• Testare PCR 

Concluzii

P{lacW}CG18135.MZ4CM3 poate produce o serie de
perturbări funcționale la nivel genomic

Fenotipul determinat de genotipul  
CG18135P{lacW}CG18135/CG18135P{lacW}CG18135 
este influențat de structura background-ului 
genomic

Obținerea revertanților cu mutații de tip excizie
de reversie care complementează alela
CG18135P{lacW}CG18135

Descendența din cross-ul de reversie conține
doar inserția P{lacW} în gena CG18135
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